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La subfamilia Stenopelmatinae es un grupo de ortopteros que se m cuantificacién ’,(‘S’ trado de datos crudos
distrib desde el de 1a Columbia Britanica hasta Costa Rica (Cigli de ADN < ; 3.4. Ensamble y
istribuye desde el sur de a’ olumbia Britanica hasta Costa Rica (Cigliano m ‘S’b anotacién de genomas
et aI.,, 201.7). De los cuatro geheros gue Ig comprenden, Stenopelmatus es < Fragmentacion de e e
el mas diverso con 21 especies reconocidas, siendo Stenopelmatus talpa ﬁﬁﬁ ﬁﬁﬁ ADN por sonificacién
Buemeister, 1838 la Unica actualmente descrita en Meéxico. La distribucion > GetOrganell
geografica de esta especie se registra a lo largo del Eje Neovolcanico Cuantificacion de Preparacion de <1 AATT A

, : : . librerias post-PCRy  librerias genomicas <)> .
Transversal y areas colindantes de la Sierra Madre del Sur y el Altiplano CeCUENciacion Figura 1

Mexicano. A la fecha, no existe ningun estudio taxonomico sobre S. talpa
(Sanchez-Xolalpa et al.,, 2017), esto debido a la falta de ejemplares en
colecciones, aunque observaciones preliminares sugieren que en realidad

: : . . . Voucher Tamario del ensamble (pb)
representa un complejo compuesto por varios linajes evolutivos. CNINGED 15271
CNIN3667 16,252°
CNIN4139 15,807*
CNIN3983 7,027
CNIN4267 15,4867
CNIN3651 9,152
| CNIN3737 15,313*
: ., . , . . CNIN3989 14,147
Investigar la evolucion del mitogenoma y los limites de especies en el T CNINAL52 15 484%
complejo Stenopelmatus talpa usando genomas mitocondriales. G335 8,735 f
» Investigar las caracteristicas principales del genoma mitocondrial en el ML=l £Vl TEITELLE G2 S Sl 1 ek k] e, Rk
d el | ord de | e f tARN ARN nuameros con asterisco (*) corresponden a las muestras Figura 2. Ordenamientos
SISO e e.s =Iee c,omo =1 QLRI e O gslilEs Honl .Ican = 5 > para las que se recupero el mitogenoma completo. geneticos de S. talpa.
* Delimitar el numero de especies en el complejo.
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